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INFORMACJA O PROWADZENIU POSTEPOWANIA

Niniejszym moca art. 4d ust. 1 pkt 1 ustawy z dnia 29 stycznia 2004 r., Prawo zamdwien
publicznych (dalej zwana Pzp) w zwigzku z art. 469 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o
szkolnictwie wyzszym i nauce, (Dz.U.2018.1986 z p6zn. zm.) bedzie wykonywana ustuga pt.:
»Charakterystyka zr6znicowania genetycznego w kolekcji zasobéw genowych, w tym starych
odmian, pszenicy jarej, jeczmienia jarego, grochu i soi z wykorzystaniem metod genotypowania
DArT i NGS” realizowanej na potrzeby projektu Gospostrateg 1/394826/10/NCBR/2018 z dnia
22.11.2018 roku pt. ,Stworzenie bioinformatycznego systemu zarzadzania narodowymi
zasobami genowymi roslin uzytkowych oraz rozwéj kapitatu spotecznego i gospodarczego
Polski poprzez ochrone i wykorzystanie tych zasobéw w procesie $wiadczenia ustug doradztwa
rolniczego”:

Zadanie nr 1 pt. ,Przeprowadzenie badan podstawowych dotyczacych dokonania
charakterystyki i oceny zasoboéw genowych roslin uzytkowych majacych kluczowe znaczenie dla
polskiego rolnictwa i produkcji zywnosci” przez Uniwersytet w Adelajdzie w Australii, ktory jako
jedyny Wykonawca moze wykona¢ powyzej wskazang ustuge, bowiem wiedza, do§wiadczenie i
sposob realizacji ustugi przez pracownikéw UNIWERSYTETU W Adelajdzie, daje gwarancje
nalezytego wykonania umowy.

Zamawiajacy - Spotka Bionanopark posiada wiedze, Ze tylko Uniwersytet w Adelajdzie posiada
pracownikéw zdolnych do wykonania przedmiotu umowy. Pracownicy Uniwersytetu w
Adelajdzie posiadaja niezbedna wiedze, doswiadczenie, potencjal ekonomiczny i techniczny.
Wiedza specjalistyczna pracownikéw Uniwersytetu w Adelajdzie, w zakresie genomiki zbdz
bioinformatyki oraz zasoby obliczeniowe w postaci specjalistycznego sprzetu oraz
oprogramowania, pozwoli na uzyskanie wysokiej jakoSci danych bioinformatycznych,
zmniejszajac ryzyko popetienia btedéw obliczeniowych. Doswiadczenie Pracownikéw pozwoli
na prawidtowe analizy i interpretacje duzych zestawéw danych pochodzacych z DArTseg. oraz
wysokoprzepustowych danych pochodzacych z sekwencjonowania genoméw zb6z. Dodowem
Swiadczacym o znacznym doswiadczeniu zespotu Uniwersytetu w Adelajdzie sg publikacje z
ostatnich 5 lat:
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W zwigzku z powyzszym Zamawiajgcy uznat, ze moze udzieli¢ zamoéwienia tylko powyzej
wskazanemu Uniwersytetowi w Adelajdzie.

Podstawa wylgczenia zamo6wienia ze stosowania ustawy Pzp i udzielenia go jako zamoéwienia z
dziedziny nauki jest merytoryczne, rzetelne uzasadnienie faktycznego, Scistego i bezposredniego
powigzania zakupu z procesem badawczym/ eksperymentalnym/ naukowym/
rozwojowym itp. i tym samym zakwalifikowania do ww. zamdéwien, co niniejszym zostato
uczynione; na potwierdzenie powyzszego wskazano doswiadczenie w powyzej
wskazanym zakresie.

Powyzej w uzasadnieniu wskazano cechy zamodwienia potwierdzajace, iZ bedzie ono

stuzy¢ wylacznie do celow prac badawczych, eksperymentalnych, naukowych lub
rozwojowych.
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